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Supporting Information
Figure 1S. Area per lipid along the simulation trajectory for different lipid asymmetries, as indicated in 
the figure. Data correspond to NPT ensembles run on simulations 1 (64/64), 2 (64/54), 3 (64/44), 4 
(64/34), 5 (64/24) and 8, case non porated (64/­).
